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Plateforme ADN environnemental AnaEE 
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La plateforme assure la préparation des échantillons et les mesures  

 
Référent technique : Stephen Mulero (LECA) stephen.mulero@univ-grenoble-alpes.fr 
Référent scientifique : Florian Boucher (LECA) florian.boucher@univ-grenoble-alpes.fr  
 

Liste des équipements : 
Centrifugeuses 

Thermocycleurs 

BluePippin pour la sélection de fragments d’ADN de taille donnée 

Analyseur QIAXCEL 

 
Performances 
Principes de mesure : extraction, amplification sélective, puis séquençage de régions d’ADN cibles pour 
diverses catégories d’organismes.  

Performances : analyses haut-débit adaptées aux techniques de séquençage de type Illumina. 

 
Exemples d’applications  
-  analyse de régime alimentaire à partir de fécès 

-  inventaires de biodiversité à partir d’échantillons environnementaux (sol, tourbe, eau, etc.) 

-  reconstruction de paléo-environnements à partir d’échantillons de sédiments lacustres ou de permafrost.  
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Délivrables 

Librairies d’ADN amplifiées ou non prêtes à être envoyées à des séquenceurs de type Illumina. 

Résultats de séquençage bruts. 

Assignation des séquences d’ADN à des taxons connus à partir d’une base de données de référence. 
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